ARCH. MED. SAD. KRYM., 2009, LIX, 232-237

PRACE POGLADOWE

Jarostaw Bednarek, Urszula Rogalla, Tomasz Grzybowski

Putapka typologii antropologicznej*

Pitfalls of anthropological typology

Z Katedry Medycyny Sgdowej Collegium Medicum w Bydgoszczy Uniwersytetu Mikotaja Kopernika

w Toruniu )
Kierownik: prof. dr hab. K. Sliwka

Istotg typologii antropologicznej jest przyporzadko-
wanie ludzi do poszczegdinych typow na podstawie
okreslonego zespotu cech morfologicznych. Autorzy
tej koncepciji twierdzg, ze cechy wiasciwe dla danego
typu dziedziczg sie monogenicznie zgodnie z prawa-
mi Mendla. Zgodnie z tymi zatozeniami, na podstawie
cech budowy czaszki mozliwe jest jednoznaczne
okreslenie koloru oczu, wtoséw itp. Mogtoby to mie¢
istotne znaczenie dla identyfikacji oséb na podstawie
szkieletu, gdyby nie fakt, ze typologia stoi w znaczace;j
sprzecznosci z aktualng wiedzg z genetyki populacyj-
nej i ewolucyjnej. Wiekszo$¢ cech morfologicznych
zdeterminowana jest przez zespot wspotdziatajgecych
ze sobg genow. Ponadto réznice genetyczne migdzy
populacjami sg niewielkie, a wiekszo$¢ zmienno$ci
przypada na zréznicowanie wewnatrzpopulacyjne,
co stawia pod znakiem zapytania klasyczng definicje
rasy. Dlatego dzis$ bardziej uzasadnione anizeli wiara
w naukowg wartos¢ typologii antropologicznej, by-
toby wykorzystywanie panelu markerow SNP (AIMs)
w celu przewidywania pochodzenia geograficznego
nieznanych osob.

The essence of anthropological typology is to
classify people as belonging to anthropological types
according to predetermined sets of morphological
traits. The authors of the concept claim that traits
characteristic of a given type are monogenic and
have a Mendelian inheritance pattern. According to
these assumptions, it is possible to unambiguously
determine hair or eye color, etc. on the basis of scull
characteristics only. Such a solution could be of a great
importance in identification based on the skeleton
but for the fact that the concept contradicts the
current body of knowledge of population genetics or

evolutionary biology analyses. It is widely known that
the vast majority of morphological traits is determined
by a complex of cooperating genes. Moreover, it has
been demonstrated that genetic distances between
populations are low, while most of the diversity is
attributed to intrapopulation variation. Therefore,
rejecting the classic concept of race seems to be
justified. For this reason, today it is more reasonable to
use the panel of SNP markers (AIMs) in identification
of unknown individuals while aiming at prediction
of their ethnic ancestry rather than to believe in the
scientific value of anthropological typology.

Stowa kluczowe: typologia, antropologia sa-
dowa, identyfikacja osobnicza, markery infor-
mujgce o pochodzeniu, struktura populaciji
Key words: typology, forensic anthropology,
personal identification, ancestry-informative
markers, population substructure

W ostatnich latach, w niektérych polskich
publikacjach naukowych poswieconych iden-
tyfikacji nieznanych oséb lub rekonstrukciji
wygladu postaci historycznych, postugiwano
sie czesto pojeciem typu antropologicznego [1,
2]. Przyktadowo, powotujgc sie na wyniki badan
czaszki wskazywano, ze dana osoba przynalezy
do pewnego scisle okreslonego typu rasowego.
Miato to oznaczac, ze osoba ta za zycia cha-
rakteryzowata sie zestawem okreslonych cech
morfologicznych, np. jasnymi wtosami i oczami,
waska twarzg, waskim nosem, diugg gtowg i wy-
sokim wzrostem. Sugeruje to istnienie proste;,
skutecznej i naukowo uzasadnionej metody
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rekonstrukcji ogolnych cech wygladu cztowieka
na podstawie wskaznikow kraniometrycznych,
czyli proporcji czaszki.

Przekonanie to jest konsekwencjg poglgdow
tworcow i zwolennikéw tzw. typologicznej kon-
cepcji rasy w antropologii. Koncepcja ta stanowi
jedng z prob opisu morfologicznego zrdznico-
wania cztowieka oraz wyjasnienia mechanizmow
jego powstawania. Najbardziej szczegotowe jej
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rozwiniecie jest dzietem tzw. ,Polskiej Szkoty
Antropologicznej” [3-5]. Jej przedstawiciele
uznali istnienie trzech gtownych odmian czio-
wieka — biatej, czarnej i zottej. W ich obrebie
wyroznili szes¢ typow czystych oraz pigtnascie
typow mieszanych powstatych w wyniku ich
krzyzowania (tabela 1). W wersji opublikowanej
przez Michalskiego wyodrebniono dodatkowe
podjednostki taksonomiczne: facje i morfy [5].

Tabela I. Klasyfikacja typow antropologicznych wg Czekanowskiego [3].
Table I. The classification of anthropological types according to Czekanowski [3].

TYPY CZYSTE TYPY MIESZANE

Nordyczny
Srédziemnomorski
Armenoidalny
Laponoidalny
Arktyczny

Nigrycki

Subnordyczny (nordyczno-laponoidalny)
Sublaponoidalny (srodziemnomorsko-laponoidalny)
Pé6tnocno-zachodni (nordyczno-$rodziemnomorski)
Dynarski (nordyczno-armenoidalny)

Alpejski (armenoidalno-laponoidalny)

Litoralny (Srodziemnomorsko-armenoidalny)
Paleoazjatycki (nordyczno-arktyczny)
Centralno-azjatycki (laponoidalno-arktyczny)
Orientalny (arktyczno-armenoidalny)
Paleoamerykanski (arktyczno-srodziemnomorski)
Pacyficzny (arktyczno-armenoidalny)

Negroidalny (nigrycko-arktyczny)
Mediterranoidalny ($rédziemnomorsko-nigrycki)
Australoidalny (nigrycko-nordyczny)
Australoafrykanski (nigrycko-laponoidalny)

Cytowani autorzy dokonali tego podziatu
w oparciu o kryterium morfologiczne. Ich zda-
niem przynalezno$¢ do danej jednostki takso-
nomicznej (typu) jest uzalezniona od kombinaciji
cech morfologicznych stwierdzonych u danego
cztowieka. Przyktadowo, osoby o wysokim wzro-
Scie, smuktej budowie ciata, krotkim tutowiu,
dtugich konhczynach, wagskich dtoniach i sto-
pach, biatej skérze o rézowym odcieniu, jasnych
wlosach, niebieskich oczach, wgskim prostym
nosie, waskiej podtuznej twarzy i wydtuzonej
gtowie zalicza sie do typu nordyckiego.

Zgodnie z tg koncepcjg, podstawowg jed-
nostka rasy jest nie populacja, ale pojedynczy
osobnik. W zwigzku z tym kazda populacja,
bez wzgledu na zamieszkiwany region $wiata,
moze by¢ zbiorem osobnikow reprezentujgcych
rézne typy antropologiczne. R6znice miedzypo-
pulacyjne miatyby sie woéwczas manifestowac
w réznym odsetku wystepowania osobnikow
reprezentujgcych poszczegolne typy.

Poza aspektem morfologicznym teoria doty-
czyta kwestii systematycznych (taksonomicz-
nych), genetycznych i statystycznych. Z punktu
widzenia systematyki typ (rase) pojmowano jako

jednostke taksonomiczng w randze podgatunku
lub odmiany. Z kolei w aspekcie statystycznym
typ to okredlony zespdt cech, ktéry w populacji
losowo kojarzacych sie osobnikdédw wystepuje
czesciej, niz nalezatoby tego oczekiwaé przy
zatozeniu niezaleznego kojarzenia sie cech.

Najwazniejszy jednak wydaje sie aspekt
genetyczny, ktéry ma wyjasnia¢ sposob dzie-
dziczenia typdw antropologicznych. Zdaniem
tworcow typologii cechy bedgce wyznacznikami
danego typu dziedziczg sie wspdlnie, zgodnie
z prawami Mendla. Poglad ten sugeruje, ze
sg one zdeterminowane monogenicznie na
zasadzie efektu plejotropowego. Oznacza to,
ze pojedynczy gen kodujgcy dany typ antropo-
logiczny determinuje jednoczesnie wysokosc
ciafa, proporcje gtowy, twarzy, konczyn i tutowia
oraz barwe oczu, wtoséw i skory.

Zaktadajgc monogeniczny sposob dzie-
dziczenia typow przyjeto, ze osobniki bedace
homozygotami pod wzgledem okreslonego
zestawu cech morfologicznych reprezentujg
tzw. typy ,czyste”. W wyniku krzyzowania sie
przedstawicieli typow ,czystych” pojawiajg sie
osobniki heterozygotyczne nalezgce do tzw.
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typow ,mieszanych”. Typy ,czyste” nie zani-
kajg, poniewaz rekonstruujg sie w nastepnych
pokoleniach na skutek tzw. mendelistycznego
rozszczepienia mieszancow.

Typologiczne podejscie do problemu zroz-
nicowania morfologicznego populacji ludzkich
wydaje sie bardzo atrakcyjne z punktu widzenia
techniki badawczej. Postugujgc sie podstawo-
wymi narzedziami antropometrycznymi oraz
skalami barw oczu i wtosow, wykonujgc szereg
nieskomplikowanych pomiarow i porownan,
mozna fatwo okresli¢ przynaleznos¢ typologicz-
ng kazdego cziowieka.

Oznaczenia typologiczne mozliwe sg takze
w przypadku badan szkieletow. Klasyfikacji
dokonuje sig wowczas na podstawie pomiarow
czaszki. Poniewaz zespoty cech morfologicz-
nych wiasciwych dla poszczegodlnych typow
zostaly szczegotowo opisane, zdaniem typolo-
gow oznaczanie typu na podstawie pomiarow
czaszki pozwala na rzetelne wnioskowanie m.in.
o kolorze oczu i wloséw badanej osoby. Poglad
taki zostat ostatnio wyrazony m.in. przez zespot
badajgcy czaszke, ktdra mogta pochodzi¢ od
Mikotaja Kopernika [1]. Sugerowatoby to za-
stosowanie wiedzy typologicznej w praktyce
identyfikacji osobniczej co zresztg prawdopo-
dobnie czynig jeszcze nieliczni antropolodzy
oraz niektore laboratoria policyjne [1, 2].

Podejscie takie jest z naukowego punktu
widzenia kompletnym nieporozumieniem.
Podstawy typologicznej koncepcji rasy zostaty
sformutowanie w latach 20-tych ubiegtego wie-
ku, a wiec w okresie poprzedzajgcym rozwoj
genetyki populacyjnej, genetyki molekularnej
i nowej syntezy ewolucyjnej. Teorie typologow
powstaly wyfgcznie w oparciu o analize cech
morfologicznych i z przyczyn oczywistych nie
mogty by¢ zweryfikowane poprzez badania
genetyczne. Nietrafnos¢ proponowanych
przez szkoty typologiczne modeli dziedziczenia
i w konsekwencji catej koncepcji wykazat juz na
poczatku lat 60-tych XX wieku Bielicki [6]. Autor
ten nie musiat postugiwac¢ sie bezposrednimi
danymi genetycznymi, ktérych uzyskanie byto
w owym czasie niemozliwe. Swoj dowod opart
na prawie Hardy’ego-Weinberga stanowigcym
fundamentalng zasade genetyki populacyjne;j.
Prawo to w ujeciu typologicznym nosi nazwe
prawa licznosci typow i zaktada, ze w populaciji
znajdujgcej sie w stanie rownowagi genetyczne;j
suma pierwiastkow kwadratowych empirycz-
nie stwierdzonych czestosci typow ,czystych”
powinna by¢ rowna lub bliska jednosci. Prze-
prowadzona przez Bielickiego analiza pismien-

Jarostaw Bednarek

Nr 3

nictwa wykazata, ze jezeli nawet uzyskiwano
takg zaleznosc to byt to z reguty wynik tzw.
kosmetyzacji, czyli zabiegu polegajgcego na
takim doborze badanego materiatu, aby wynik
pasowat do z gory przyjetego zatozenia. W in-
nych przypadkach suma kwadratow czestosci
typow ,czystych” znacznie odbiegata od jed-
nosci i zwykle nie przekraczata wartosci 0,5.
Oznacza to, ze prawo licznosci typdw nie jest
spetnione, a zatem typologia jest bezpodstawna
z punktu widzenia genetyki. Wniosek ten nie jest
czyms niespodziewanym, poniewaz nie mozna
konstruowac¢ zaawansowanych teorii, dotyczg-
cych sposobu dziedziczenia zespotow cech,
nie znajgc modeli wtasciwych dla dziedziczenia
kazdej z nich. Dzis$ nie ulega zadnej watpliwosci,
ze ogromna wiekszo$¢ cech fizycznych beda-
cych przedmiotem dawnych klasyfikacji typo-
logicznych, takich jak pigmentacja skory, oczu
i wlosow, ksztatt i proporcije twarzy, wzrostiinne,
jest zdeterminowana przez wiele wspotdziata-
jacych ze sobg gendw oraz podlega istotnym
wptywom srodowiska [7]. Szczegdlnie istotng
role we wspotczesnych poszukiwaniach, zmie-
rzajagcych do identyfikacji gendéw zwigzanych
ze ztozonymi cechami fizycznymi, odgrywajg
badania asocjacyjne z wykorzystaniem tysiecy
réznych polimorfizméw jednonukleotydowych
(SNPs) [8-10]. Interpretacja wynikow takich
badan wymaga zastosowania zaawansowa-
nych narzedzi statystycznych wtasciwych dla
wspotczesnej genetyki cech ilosciowych, ktore
z oczywistych wzgledow nie mogty by¢ znane
twoércom typologii [11].

Krytycy typologii zarzucajg jej rowniez, ze
jest ona koncepcjg abiologiczng poniewaz
odrzuca istnienie ewolucji [6]. Typolodzy przy-
jeli, ze wszystkie typy sg state i niezmienne
zarbwno w czasie jak i przestrzeni. Oznacza
to, ze istnialy one od zawsze i nie podlegaty
zadnym zmianom bez wzgledu na zmieniajgce
sie warunki srodowiska zycia, dziatanie doboru
naturalnego, dryfu genetycznego, presji muta-
cyjnej i migracji. Jest to hipoteza pozbawiona
logiki. Skoro, jak twierdzg jej tworcy, typy an-
tropologiczne sg kombinacjami okreslonych
cech, a w poszczegolnych regionach Swiata
stwierdza sie przewage okreslonych typow, to
mozna sie spodziewac, ze cechy te powstaly
jako odpowiedz adaptacyjna na specyficzne wa-
runki Srodowiska panujgce na tych obszarach.
Zmiana tych warunkéw moze doprowadzi¢ do
zaniku okreslonych cech morfologicznych jak
rowniez do powstania nowych cech. A zatem
twierdzenie, ze uktady cech morfologicznych
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nie powstaty na skutek dziatania mechanizmow
ewolucji i ze jej nie podlegajg pozbawiona jest
biologicznego sensu.

Kolejnym stabym punktem typologii jest jej
subiektywizm. Dowodem tego jest chociazby
istnienie wielu alternatywnych klasyfikaciji ty-
pologicznych i brak zgody wsrod typologow
odnosnie definicji poszczegdinych typow. Jak
podkresla Bielicki [6] klasyfikacje typologicz-
ne mogg byc¢ przeprowadzone dowolnie na
wiele sposobéw w zaleznosci od gustu klasy-
fikujgcego. Ten sam osobnik moze byc¢ roznie
przyporzagdkowany w zaleznosci od wybranej
klasyfikacji. Wynika to takze z faktu, ze granice
zakresOw wartosci wskaznikdw antropometrycz-
nych, stuzgcych do opisu proporcji, muszg byc¢
ze swej natury ustalane arbitralnie.

Typologiczna koncepcja rasy jest wiec teorig,
ktéra obecnie moze byC postrzegana jedynie
jako ciekawostka historyczna. Jest zbiorem
hipotez postawionych przez badaczy nie dys-
ponujgcych dostateczng wiedzg na temat biolo-
gicznej natury cech, ktore byly przedmiotem ich
badan. Typologia antropologiczna jest subiek-
tywna, abiologiczna i bezpodstawna z punktu
widzenia genetyki. W zwigzku z tym opisane
przez typologow jednostki zwane rasami czy
tez typami lub elementami rasowymi nalezy
postrzega¢ wytgcznie jako twory fikcyjne.

Z opisanych wyzej powodow proba jakiego-
kolwiek praktycznego wykorzystywania typologii
jest catkowicie nieuzasadniona. Okreslanie barw
oczu i wlosOw czy tez odcienia skory nieznane;j
osoby, na podstawie pomiarow jej czaszki, jest
catkowicie bezpodstawne i moze prowadzi¢ do
przyjecia btednych wnioskow. To z kolei bedzie
miato fatalne konsekwencje, jezeli stanie sie
elementem ekspertyzy wykonanej dla potrzeb
Sledztwa prowadzonego przez policje lub pro-
kurature. Skierowac to moze proces identyfikaciji
nieznanej osoby na niewtasciwg droge i tym
samym go opoznic lub wrecz uniemozliwic.

Rownie nieuzasadnione, cho¢ nie majgce tak
istotnych konsekwencji, jest wykorzystywanie
typologii do oceny wygladu twarzy osob, ktorych
szczatki zostaty odkryte w wyniku prac arche-
ologicznych lub prob odtworzenia wizerunku
postaci historycznych. Sytuacja taka miata miej-
sce m.in. w przypadku poszukiwania szczgtkow
Mikotaja Kopernika [1]. W raporcie z prac nad
rekonstrukcjg autorzy utrzymujg co prawda, ze
jej wynik ,jest jedynie modelem rzeczywistego
wygladu, a nie jego odtworzeniem”. Z drugiej
jednak strony uwazajg, ze zastosowanie typo-
logii do okreslania cech wygladu jest w petni
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uzasadnione i powotujg sie na osiggniecia
Centralnego Laboratorium Kryminalistycznego
Komendy Gtéwnej Policji. Niestety autorzy nie
cytujg zadnych publikacji naukowych, ktore
dokumentowatyby te osiggniecia i w sposob
przekonujgcy bronity tezy o przydatnosci podej-
Scia typologicznego dla identyfikacji cztowieka.
Zdajg sie oni takze nie dostrzegac lub po prostu
nie rozumieC naukowych argumentow przeciw-
ko typologii, uwazajgc, ze zostata ona odrzuco-
na wytgcznie z przyczyn ideologicznych na fali
poprawnosci politycznej [1]. Wprowadzajg tez
czytelnikow w btad formutujac osobliwg i btedng
teze o ,negacji naukowych podstaw jakiego-
kolwiek biologicznego, wewnatrzgatunkowego
podziatu naszego gatunku”. Sugeruje to brak
znajomosci innych definicji rasy przyjmowanych
na gruncie wspotczesnej antropologii fizycznej
— koncepcji populacyjnej [12] oraz zmiennosci
klinowej [13]. Co najistotniejsze, zwolennicy ana-
chronicznych podziatow typologicznych zdajg
sie catkowicie ignorowac liczacy sobie ponad
kilkadziesigt lat nurt badan nad genetycznym
zroznicowaniem populacji ludzkich. W istocie
juz w oparciu o wyniki analiz polimorfizmu tzw.
klasycznych markerow — uktadow grupowych
krwi badanych metodami immunologicznymi
oraz zrOznicowania biatek analizowanych za
pomoca technik elektroforetycznych wykazano,
ze dystanse genetyczne pomiedzy kontynental-
nymi grupami populacji ludzkich sg niewielkie,
a ogromna czesC zmiennosci genetycznej
(>85%) przypada na zréznicowanie wewngtrz-
populacyjne [14]. Postawito to pod znakiem
zapytania tradycyjne podziaty ludzkosci na rasy,
sformutowane na podstawie ograniczonego pa-
nelu cech morfologicznych. Dzis wiadomo, ze
miedzykontynentalne zréznicowanie tych cech
w populacjach jest w duzej mierze wynikiem
dziatania selekcji naturalnej na skutek adaptacji
do zmieniajgcych sie warunkow srodowiska,
zwtaszcza po opuszczeniu Afryki przez cziowie-
ka wspotczesnego. Sciste podtoze genetyczne
tych adaptaciji jest jednak ciggle przedmiotem
badan [15, 16]. Tymczasem po przeanalizo-
waniu kilkuset tysiecy polimorfizmow jednonu-
kleotydowych, u kilku tysiecy osob z r6znych
populacji ludzkich, nie ulega zadnej watpliwo-
Sci, ze genetyczna heterogennosc¢ (struktura)
populacji w obrebie roznych kontynentow jest
jeszcze mniejsza niz migdzy kontynentami, choc
jest ona zdeterminowana geograficznie [17-20].
Istnienie tego niewielkiego rozwarstwienia jest
w przewazajgcej mierze wynikiem dziatania dry-
fu genetycznego, cho¢ niektére regiony genomu
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mogly podlegac presji selekcyjnej [21]. Warto
zwroci¢ uwage, ze jedynie niewielka czes¢ mar-
keréw typu SNP w genomie cztowieka (od 40
do 3000 sposrod ponad 35 miliondw) odznacza
sie znaczgco roéznymi czestosciami pomiedzy
populacjami ludzkimi zamieszkujgcymi rozne
kontynenty [22-26]. Wspomniany panel marke-
réw (AIMs, ang. ancestry informative markers)
moze ulegac poszerzeniu w miare pozyskiwania
nowych danych dotyczgcych petnych sekwenciji
genomow jadrowych u przedstawicieli roznych
grup etnicznych [27]. AIMs wydajg sie obiecu-
jace w kontekscie przewidywania pochodzenia
geograficznego nieznanych oséb [28] i jako
takie w niedalekiej przysztosci mogg znalez¢
zastosowanie w genetyce sgdowej. Aplikacje
tego rodzaju bedg z pewnoscig oparte na solid-
nych podstawach naukowych, w odréznieniu od
anachronicznych koncepcji typologicznych.
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